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Intereses de la investigacion

Los receptores a coplados a proteina G (GPCRs) representan una de las mas grandes familias del genoma humano y
blancos de interes farmacologico. Mi investigacion esta enfocada en el estudio de la estructura y funcionamiento de estas
proteinas de membrana por medio de metodos in Silico tales como simulaciones de dinamica molecular, estudios de
acoplamiento molecular, ademas del uso de tecnicas experimentales, tales como bioquimicas y farmacologicas para su
caracterizacion.
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